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RESUMO: Parkia platycephala Benth., espécie arborea, pertencente a familia Fabaceae, endémica do Brasil, que devido
seus atributos, possui grande importancia em programas de restauracdo florestal, entre outros usos. Objetivou-se avaliar
a variabilidade genética existente entre e dentro de populagfes naturais de P. platycephala a partir de caracteres juvenis
em teste de procedéncias e progénies. O teste foi instalado em campo em blocos casualizados, composto por trés
procedéncias, 45 progénies, 40 repeticBes e uma planta por parcela. As plantas foram avaliadas aos seis anos de idade,
quanto ao crescimento em altura, didmetro ao nivel do solo e sobrevivéncia. Existe variabilidade genética entre e dentro
das populacGes, sendo maior dentro. As estimativas de pardmetros genéticos apontam que a base genética do teste é
favoravel, possibilitando a obtencdo de ganhos na selecdo em programas de melhoramento genético e futura
transformacdo do teste em um pomar de sementes com fins ambientais.
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Estimation of genetic parameters for silvicultural traits in progenies from three provenances of
Parkia platycephala

ABSTRACT: Parkia platycephala Benth., a tree species belonging to the Fabaceae family, endemic to Brazil, which,
due to its attributes, is of great importance in forest restoration programs, among other uses. The objective was to evaluate
the genetic variability existing between and within natural populations of P. platycephala based on juvenile characters in
provenance and progeny tests. The test was installed in the field in randomized blocks, consisting of three provenances,
45 progenies, 40 replications and one plant per plot. The plants were evaluated at six years of age for growth in height,
diameter at ground level and survival. There is genetic variability between and within populations, being greater within.
Estimates of genetic parameters indicate that the genetic basis of the test is favorable, making it possible to obtain gains
in selection in genetic improvement programs and future transformation of the test into a seed orchard for environmental
purposes.
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INTRODUCAO

O cerrado € o segundo maior bioma do Brasil, com
a maior parte da area desmatada concentrada na
regido do MATOPIBA (regido formada pelos Estados
do Maranhdo, Tocantins, Piaui e Bahia) com 72,5%
da area de supressdo nativa em 2021 (AZEVEDO et
al., 2022). Este cenério contribui para reducdo da
diversidade genética e potencial adaptativo das
populacdes arbdreas, tornando-as mais vulneraveis a
eventos ambientais (VIEGAS et al., 2011; BATISTA
etal., 2012).

Diante desse cenéario, conhecer a variabilidade
genética das populacGes naturais e tracar acGes que
possam contribuir para restauragdo florestal e
conservagdo ex situ das espécies, especialmente
daquelas mais ameacadas (RIBEIRO, RODRIGUES,
2006), torna-se necessario diante do avanco dos
problemas ambientais e suas consequéncias.

Dentre as espécies de ocorréncia no Cerrado,
encontra-se a Parkia platycephala Benth., conhecida

como fava-de-bolota ou faveira, pertencente a familia
Fabaceae, abrange areas de transicdo entre Cerrado a
Caatinga (BULHAO, FIGUEIREDO, 2002). A
faveira exerce papel fundamental em programas de
restauragdo florestal, assumindo o papel de fixadora
de nitrogénio, facilitando o desenvolvimento de
outras espécies (CRUZ, QUEIROZ, 2019).

Em vista disso, objetivou-se avaliar a
variabilidade genética existente entre e dentro de
populagbes naturais de P. platycephala, a partir de
caracteres juvenis em teste de procedéncias e
progénies, visando gerar informagdo para indicagéo
de &reas para coleta e uso de sementes com fins
ambientais, conservacdo e pré-melhoramento
genético da espécie.
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MATERIAIS E METODOS

Origem do material genético para implantacao do
teste de procedéncias e progénies

As sementes utilizadas para producdo das mudas
e implantacdo do teste de procedéncias e progénies
foram coletadas de 45 arvores matrizes de Parkia
platycephala de polinizacao livre, oriundas de trés
populacdes naturais em areas de transicdo Cerrado-
Caatinga, no sudoeste do Piaui, sendo elas:
Eugendpolis (EG), Sdo Gongalo (SG) e Bom Jesus
(BJ). Em cada populacdo, foram amostradas 15
arvores matrizes, distanciadas entre si no minimo 100
m, que apresentavam caracteristicas fenotipicas
superiores como: aspectos sadios; copa bem
desenvolvida e boa producéo de frutos.

Implantacéo do teste de procedéncias e progénies

O teste de procedéncias e progénies foi
implantado na Fazenda Experimental Alvorada do
Gurguéia, pertencente a Universidade Federal do
Piaui, localizada em Alvorada do Gurguéia-Pl, regido
sudoeste do Estado do Piaui. O experimento foi
disposto em delineamento de blocos ao acaso, em
espacamento 3 x 3,5 m, com 45 tratamentos
(matrizes), 40 repeti¢des e uma planta por parcela,
totalizando 1800 plantas.

Mensuracdo dos caracteres silviculturais

As progénies de P. platycephala foram avaliadas
aos seis anos de idade, mensurando-se os caracteres
silviculturais de crescimento, altura total (ALT, m) e
didmetro ao nivel do solo (DNS, cm), com o auxilio
de uma vara graduada e fita métrica para obtencédo da
circunferéncia ao nivel do solo, que posteriormente
foi transformado para DNS. Além da avaliacdo da
sobrevivéncia (%) para avaliacdo da adaptacdo das
plantas ao local de plantio.

Estimativa de parédmetros genéticos

As andlises foram realizadas utilizando-se o
método REML/BLUP (méaxima verossimilhanga
restrita/melhor  predicdo  linear  ndo-viesada)
(RESENDE, 2007), e um modelo estatistico
adequado para meios-irméos (ou polinizacdo aberta
em espécies albgamas), com uma observacdo por
parcela. Foram calculadas correlagdes fenotipicas,
genéticas e ambientais.

RESULTADOS E DISCUSSAO

As estimativas dos valores das herdabilidades
individual e da média das progénies aos seis anos de
idade, variaram entre 0,07 a 0,28 e entre 0,27 a 0,60,
respectivamente (Tabela 1).

Tabela 1 - Estimativa de pardmetros genéticos de progénies de Parkia platycephala Benth. aos seis anos. Em que: Altura total (Ht);

didmetro ao nivel do solo (DNS); herdabilidade individual no sentido restrito (h2);

herdabilidade da média de progénies

(h%); coeficiente de variag&o genética aditiva individual (CV,;); coeficiente de variagéo genotipica entre progénies (CV,); coeficiente
de variacdo experimental (CV,); Coeficiente de variacdo relativa (CV;.); acuracia (r,4)-

Parametros Genéticos Ht (m) DNS (cm) Sobrevivéncia (%)
hZ 0,20 0,28 0,07
h2, 0,52 0,60 0,27
CVyi(%) 8,57 14,39 17,89
CVyp (%) 4,28 7,19 8,94
cv, (%) 18,34 26,04 64,64
(A 0,23 0,27 0,13
Taa 0,72 0,77 0,52

De acordo com Resende et al. (1995), estimativas
do coeficiente de herdabilidade entre 0,01 e 0,15 sao
consideradas baixas, entre 0,15 e 0,50 medianas e
acima a 0,50 sdo consideradas altas, nesse caso, as
estimativas de herdabilidade para as varidveis
analisadas séo consideradas medianas. Canuto et al.
(2015) em seu estudo sobre variabilidade genética em
procedéncias e progénies de Dipteryx alata, aos 21
meses, obtiveram valores proximos ((h2) de 0,07 a
0,29) observados para a espécie em estudo.

Os (CVy;) das variaveis mensuradas foram: 8,57,
14,39 e 17,89%, para Ht, DNS e sobrevivéncia,
respectivamente (Tabela 1), considerados altos, pois
conforme Sebbenn et al. (1999) um coeficiente de
variagdo genético maior que 7% é classificado como
alto, logo tais valores podem ser utilizados como

indicativos de sucesso na selecdo de materiais
genéticos. Tais resultados apontam para uma maior
variabilidade genética existente entre os individuos
avaliados, sendo possivel selecionar individuos de
uma progénie devido a variabilidade genética,
indicando o potencial do teste de procedéncias e
progénies para a formacao de um pomar de sementes
no futuro (CANUTO et al., 2015).

Os valores dos Cl{qp(%) variaram entre 4,28 a
8,94%, sendo menor para a altura com 4,28% (Tabela
1). Comparando os valores de CV,;(%) € CV,, (%)
observa-se maior variacdo dentro das populacdes do
que entre, 0 que pode ser justificado pelo fato da P.
platycephala ser alégama, polinizada
predominantemente por morcegos (quiropterofilia)
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(CHAVES et al., 2020), favorecendo o fluxo génico
(via pdlen) entre as populages).

Segundo Gomes (1985), valores de CV, (%) dentro
do intervalo 10% > < 20% sdo considerados
moderados, indicando uma boa precisdo nas
estimativas dos parametros genéticos. Assim 0s
valores do coeficiente de variagdo ambiental obtidos
aos seis anos de idade estdo proximos aos indicados,
com excecdo da variavel sobrevivéncia: 10,34% para
Ht, 26,04% para DNS e 64,64% para sobrevivéncia
(Tabela 1). E importante considerar que os caracteres
avaliados sofrem forte influéncia do ambiente, o que
pode contribuir para uma maior variacdo nos valores,
uma vez que o experimento envolve plantas em fase
juvenil, tornando-as suscetiveis as condicGes
ambientais, isso pode ter impactado as estimativas do
CV, (%), conforme enfatizado por Canuto et al.
(2015). Sendo assim, espera-se em idades mais
avancadas que as estimativas desse coeficiente se
estabilize.

Fonseca et al. (2010), relataram que o (CV,.%),
serve como ferramenta para identificacdo da
variabilidade genética de uma populacéo, ndo sendo
afetado diretamente pela média das caracteristicas.
Conforme Resende et al. (2002), valores de 0 a 0,25
sdo baixos; entre 0,25 a 0,5 intermediarios; entre 0,5
a 0,75, altos e acima de 0,75 muito altos. Para
Vencovski, Barriga (1992) quanto mais préximo de 1
for o coeficiente de variacdo relativa, maior sera o
ganho genético favorecido pela sele¢éo. Os resultados
obtidos para Ht, DNS e sobrevivéncia foram de: 0,23;
0,27; 0,13, respectivamente, evidenciando que o0s
resultados obtidos apresentam baixa magnitude
(Tabela 1).

A acurédcia é utilizada para informar sobre a
posi¢do dos gendtipos para fins de selecdo. Conforme
a classificacdo de Resende et al. (2002), os valores
obtidos podem ser considerados altos para as
variaveis, sobrevivéncia (0,52) e Ht (0,72) e muito
alto para DNS (0,77) (Tabela 1). Ainda segundo 0s
autores, estimativas de acuracia maiores que 50%
(r,4) indicam boa precisdo na selecéo dos genotipos
e ganhos genéticos. Assim, quanto maior for o valor
da acuracia observado, maior sera o ganho genético
esperado com a selecdo (RESENDE et al., 1995).

CONCLUSAO

Existe variabilidade genética entre e dentro das
procedéncias, sendo maior dentro. As estimativas dos
parametros genéticos apontam que a base genética do
teste de procedéncias e progénies é favoravel, isso
possibilita a obtencdo de ganhos na selegdo em
programas de pré-melhoramento genético e na
transformacdo do teste em um futuro pomar de
sementes com fins ambientais.
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